Informatika sustava matičnih stanica za naprednu kliničku biodijagnostiku: traganje za molekularnim otiscima od laboratorija do bolničkog kreveta
Razvoj inovativnih tehnologija koje omogućuju obradu velike količine podataka doveo je do toga da smo u mogućnosti proučavati raznolike molekularne krajolike s neslućenom preciznošću. Postupci nove generacije za sekvenciranje nukleotida, napredne proteomičke tehnike i postupci za metaboličko profiliranje stvaraju more bioloških podataka o molekularnoj podlozi fenotipa. Uzlet takvih novih tehnologija ima značajne translacijske primjene jer se sada molekularna podloga razvojnih stanja može istraživati s visokim stupnjem rezolucije. Nove tehnologije uspješno se primjenjuju na uzorcima pacijenata za otkrivanje razlika u molekularnoj strukturi između zdravih i bolesnih tkiva, što se može iskoristiti za palijativne intervencije. Kako bi unaprijedili takve pristupe, paralelno se razvijaju algoritmi za reprogramiranje diferenciranih stanica kako bi rekapitulirali pluripotentni kapacitet, što predstavlja napredak u razvoju dijagnostičke metodologije. Bioinformatička raščlamba nekoliko “-omičkih” slojeva dobivenih iz reprogramiranih stanica pacijenata mogla bi postati sredstvo za promatranje evolucije individualnih patologija. Pred trenutnom provedbom ove nove paradigme stoje značajne logističke prepreke, međutim nekoliko takvih prepreka već je uspješno riješeno razvojem modernih postupaka za in silico arhiviranje i procesiranje. Rasvjetljavanje genomskih, transkriptomskih, proteomičkih i metabolomičkih mreža koje definiraju normalna i patološka stanja, u kombinaciji s reprogramiranim stanicama pacijenata, na putu je da postane visoko vrijedan resurs u modernoj dijagnostici i prognozi bolesti. 
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