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Cilj Odrediti haploskupinsku osnovu srednje velikih varijantnih alela kratkih
udvojenth lokusa DYS392, DY S449, 1 DY S385, 1 odrediti potencijal svake srednje
velike varijante da objasni novu filogenetsku substrukturu unutar ljudskog Y-
kromosomalnoga haploskupinskoga stabla.

Postupci Molekularna karakterizacija srodstva provedena je kombinacijom
definiranjem binarnih polimorfizama haploskupine kromosoma Y 1 37 kratkih
udvojenih lokusa. Slijed DNA 1 mreZna naliza udaljenosti od medijana rabljeni su za
utvrdivanje povezanosti kromosoma Y koji sadrze varijantne alele srednje veli¢ine.
Rezultati Pokazali smo da se DY S392.2 pojavljuje na jednoj haploskupinskoj
osnovi, [1*-M253, 1 predstavlja novu filogenetsku podpodjelu u toj europskoj
haploskupini. Intermedijarne varijante DY S449.2 1 DY S385.2 nasle su se na vise
haploskupinskih osnova; kada se one ocjenjuju unutar specificnog konteksta
haploskupina, ocrtavaju novu filogenetsku strukturu, gdje je DYS449.2 informativan
unutar haploskupine A-P97, a DY S385.2 unutar haploskupina D-M145, Elbla-M2, i
R1b*-M343. Analiza sljedova varijantnih alela koje smo uocili na razli¢itim
haploskupinskim osnovama pokazala je da meduvarijante imaju razli¢itu prirodu,

potvrdujuci da su mutacije nastale nevezano jedna uz drugu.

Zakljuc¢ak Y-kromosomalni srednje veliki varijantni aleli kratkih udvojenih lokusa iako razmjerno malobrojni,
uglavnom se pojavljuju na visestrukim haploskupinskim osnovama. Takva raspodjela upucuje na to da se
takve mutacije pojavljuju jednako ucestalo kao i binarni biljezi i kratki udvojeni sljedovi. Kao rezultat toga, Y
kromosomalni varijantni aleli srednje velicine mogu objasniti filogenetski podustroj kromosoma Y, koji
dosad nije bio objasnjen ni binarnim biljezima niti Y-kratkim udvojenim sljedovima zasebno, nego samo

kada se takve varijante razmatraju unutar konteksta haploskupine.



