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Cilj Genetski karaketrizirati 7 srednjovjekovnih kostura nadenih na grobnom mjestu u Aragonskim
Pirinejima.

Postupci Odredili smo alelnu ucestalost autosomalnih kratkih udvojenih sljedovnih lokusa (engl.,
STR loci) uz pomo¢ 3 razlic¢ita sustava STR. Mitohondrijska DNA (mtDNA) i Y-kromosomske
haploskupine utvrdene su odredivanjem nizova hipervarijabilnog segmenta 1 mtDNA, odnosno
tipiziranjem filogenetskih pojedina¢nih nukleotidnih polimorfizama na kromosomu Y (engl., Y-
SNP). Istrazeni su i moguc¢i porodi¢ni odnosi medu pojedincima.

Rezultati Potpuni ili djelomicni profili STR dobiveni su za 3 od 7 uzoraka. mtDNA haploskupina
odredena je za 6 uzoraka, od ¢ega je 5 pripadalo skupini H i 1 haploskupini U5a. Y-kromosomska
haploskupina odredena je za 2 uzorka, koji su pripadali skupini R. U jednomu od njih utvrdena je
pod-grana R1b1b2. Sljedovi mtDNA upucuju da bi neki od pojedinaca mogli biti rodbinski
povezani po maj¢inoj strani, dok profili STR nisu upucivali na izravne obiteljske veze.

Zakljucak Usprkos starosti uzoraka i zahtjevnosti genetske analize, kombinirana uporaba
autosomalnih i Y-kromosomskih informativnih pojedina¢nih nukleotidnih polimorfizama i mtDNA

sljedova omogucila nam je da genotipiziramo skupinu srednjovjekovnih kostura.



